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Antrag

Hannover, den 19.01.2021
Fraktion Biindnis 90/Die Griinen

Abwasser unverziglich auf hochansteckende Corona-Mutationen untersuchen - Blindflug der
Verbreitung jetzt beenden

Der Landtag wolle beschliel3en:
EntschlieBung

Die Gesundheitsamter werden zur Gefahrenabwehr unverziglich angewiesen, in allen Landkreisen
Proben der Abwasser auf hochansteckende Mutationen von SARS-CoV-2 zu untersuchen bzw. dies
zu veranlassen. Durch diese Vorgehensweise kann in relativ kurzer Zeit ein Lagebild Uber die uner-
kannte Verbreitung entsprechender Virusvarianten in den Landkreisen gewonnen werden. Bei posi-
tiven Befunden sollten auch altere Abwasserproben untersucht werden, um Rickschlisse auf die
Dauer der unerkannten Ausbreitung der Mutationen zu erhalten. Die Prioritat bei der Untersuchung
des Abwassers muss dabei in den Landkreisen mit den hochsten Fallzahlen liegen.

Begriindung

Seit Ausbruch der SARS-CoV-2 Pandemie wurden verschiedene mutierte Varianten des Erregers
entdeckt. Die britische Variante VOC-202012/01, auch B.1.1.7, verbreitet sich derzeit stark in Europa,
erste Untersuchungen der britischen Gesundheitsbehdrde gehen von einer ca. 50 % erhdhten An-
steckungsrate aus.> Am 29. Dezember hat das Europaische Zentrum fiir die Pravention und die Kon-
trolle von Krankheiten (ECDC) vor einer unkontrollierten Verbreitung gewarnt und eine systematische
und zielgerichtete Sequenzierung von positiven PCR-Tests vorgeschlagen.? Nach Angaben der Ta-
gesschau® wird in Deutschland nur ca. jeder 900. positive PCR-Test sequenziert, mit dieser Genom-
analyse kann das Vorliegen einer Mutation des Virus festgestellt werden. Niedersachsen befindet
sich im Hinblick auf ansteckendere Mutationen praktisch im Blindflug.

In den Niederlanden wurden bis zum 7. Januar bereits knapp 50 Falle der britischen Virus-Variante
entdeckt.* In Danemark wurden bis zum 2. Januar 86 Falle entdeckt, in der Kalenderwoche 52 des
letzten Jahres waren bereits 2,3 % der sequenzierten Proben auf die britische Variante zurlickzufiih-
ren.® Von einer ahnlichen Entwicklung in Niedersachsen muss aktuell oder in Kiirze ebenfalls aus-
gegangen werden.

Ein Team von Forscherinnen und Forschern hat in Abwasserproben aus der Schweiz Hinweise auf
die unkontrollierte Verbreitung der Mutation B.1.1.7 gefunden, wie aus einer Vorab-Publikation her-
vorgeht.® Die erste positive Abwasserprobe wird in dieser Studie auf zwei Wochen vor dem ersten
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bestatigen Fall in der Schweiz datiert. Die Forschungsgruppe rat an, durch die Untersuchung von
Abwassern Virusmutationen zu erkennen:

~We conclude that sequencing SARS-CoV-2 in community wastewater samples may help detect and
monitor the circulation of diverse lineages.“”

-Wir schlieRen daraus, dass die Sequenzierung von SARS-CoV-2 in kommunalen Abwasserproben
dazu beitragen kann, die Zirkulation verschiedener Abstammungslinien zu erkennen und zu Giberwa-
chen.”

Wir befinden uns in einem Wettlauf mit der Zeit, um den R-Wert in Niedersachsen deutlich unter 1
zu senken und unentdeckte Virus-Mutationen zu erkennen. Gelingt uns dies in den néachsten Wochen
nicht, riskieren wir einen ahnlich dramatischen Anstieg der Fallzahlen wie in Gro3britannien.

Helge Limburg
Parlamentarischer Geschaftsfihrer
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